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Genomica di vettori di patogeni
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1. RICERCA

Ricerche in corso

1. Il gruppo ha i) sviluppato e utilizzato marcatori molecolari (ITS2 e SSR) per determinare le diversità genomica e le 
dinamiche delle popolazioni selvatiche della zanzara tigre asiatica, Aedes albopictus, specie altamente invasiva; ii) 
determinato la competenza vettorale di popolazioni di Aedes albopictus per diversi ceppi dei virus Chikungunya, 
Zika e Dengue; iii) analizzato cambiamenti nell'espressione di geni associati alla resistenza agli insetticidi in 
Anopheles gambiae e ha identificato geni potenzialmente coinvolti con la resistenza e varianti SNP.

2. Il gruppo è stato coinvolto nell’annotazione dei genomi di due ceppi di Ae. albopictus, da una popolazione 
ancestrale e da una popolazione derivata. Le due sequenze del genoma sono state pubblicate in modo indipendente.

3. Per ottenere una migliore comprensione della patogenesi degli arbovirus e dei cofattori delle cellule ospiti, enzimi 
del ciclo replicativo del virus Dengue sono stati clonati e purificati, e sono stati sviluppati inibitori di molecole 
piccole. L’RNA elicasi DDX3X è stato individuata essere il cofattore per l'infezione dei virus Dengue e West Nile, 
e come un potenziale bersaglio antivirale.

4. Il gruppo è impegnato nello sviluppo di bioinsetticidi contro Ae. albopictus.
5. Il gruppo è una unità del progetto 'Glossina comparative genomes’, coordinato dalla Yale School of Public Health 

(Prof Serap Aksoy), con le finalità di identificare i) geni coinvolti nell’immunità (anche in relazione ai simbionti); 
ii) geni coinvolti nella riproduzione.
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Richieste di finanziamento

1. Gomulski LM (coordinatore nazionale) - PRIN: PROGETTI DI RICERCA DI RILEVANTE INTERESSE 
NAZIONALE – Bando 2015 Prot. 2015P4A399 “Changes in the olfactory and feeding behaviour of the Asian
Tiger mosquito, Aedes albopictus, as a result of Chikungunya viral infection” Progetto costituito da due Unità 
di Ricerca.

2. Gomulski LM (coordinate internazionale) - Human Fronteirs Science Program Grant - LIP000228/2017 “Do 
viruses manipulate mosquito transcriptional dynamics and behaviour to enhance their transmission?”. 
Progetto costituito da tre Unità di Ricerca (Italia, USA, Francia).

3. Bonizzoni (coordinator nazionale) – International R01- Genetics and metabolomics of metabolic resistance to 
pyrethoids in Anopheles gambiae. Progetto costituito da tre Unità di Ricerca (Ghana, Italia, Francia).
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Ricerca (USA, Italia, Cina, Colombia).
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Ricerca (Italia, Olanda, Brasile).

6. Scolari F (coordinatore nazionale) – FONDAZIONE CARIPLO – Bando 2016 Ricerca Integrata sulle 
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free biotechnological system to control insect pests and disease vectors”. Progetto costituito da tre Unità di 
Ricerca.

7. Scolari F – MERIEUX RESEARCH GRANT program 2016 “Molecular bases of olfaction in the medfly: 
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8. Maga G (coordinatore unità di ricerca) – PRIN: PROGETTI DI RICERCA DI RILEVANTE INTERESSE 
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emerging and poverty-related diseases”
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biology” (2014-2017)
5. Scolari F (co-beneficiario) CARIPLO - REGIONE LOMBARDIA “IMPROVE- Implementazione di percorsi 

formativi come volano verso i futuri Erc starting grant” (01/01/2015 – 28/02/2016) 
6. Scolari F (Principal Investigator) Bioiberica Research Contract (2015-present)
7. Maga G (Responsabile Unità) CARIPLO Foundation, Biomedical Research Grant "Molecular basis of severe 

acute respiratory syndromes by human influenza virus A strains" (2014-2016)
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2. DIDATTICA

Lezioni

Diversi corsi e seminari sono stati tenuti nel primo anno su temi legati alla biologia dei vettori, la genomica delle 
popolazioni ed il controllo degli insetti vettori, compresi quelli tenuti dalla Prof.ssa Serap Aksoy (Yale University), 
durante il suo soggiorno a Pavia come Fulbright Scholar.

1. Serap Aksoy, Professor of Epidemiology Yale School of Public Health (Fulbright Scholar, University of Pavia) 
'Public Health solutions for Neglected Diseases'. Aula Grande del Dipartimento di Sanità Pubblica, Medicina 
Sperimentale e Forense, Università di Pavia, 16 November 2015

2. Serap Aksoy, Professor of Epidemiology Yale School of Public Health (Fulbright Scholar, University of Pavia) 
'New Paradigms for Host-Parasite Interactions: Lessons learned from the tsetse fly', Università di Pavia, 26 
November 2015.

3. Scolari F. Expanding the toolbox for tsetse reproductive biology. Invited speaker by Prof. Marc F. Schetelig, 
LOEWE Center for Insect Biotechnology & Bioresources (ZIB) & Fraunhofer Institute for Molecular Biology and 
Applied Ecology (IME), Gießen, Germany. 23 March 2016.
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1. Filippo Moramarco, 2015. Sviluppo di metodi biotecnologici per il controllo di Glossina morsitans morsitans, 
vettore della tripanosomiasi in Africa. University of Pavia, master (II level) thesis in ‘Etnobiofarmacia e prodotti 
naturali della biodiversità’, 64 pp.

2. Michele Marconcini, 2016. Tracking the invasion pathways of the Asian tiger mosquito Aedes albopictus on global 
scale. Laurea Magistralis in Molecular Biology and Genetics.

3. TERZA MISSIONE

Convenzioni/Collaborazioni con università/enti pubblici/fondazioni/associazioni

1. Collaborazione con Pasteur Institute, Paris; Imperial College, London; Guangzhou Southern Medical University, 
China; EBI-EMBL, UK; ICIPE, Kenya; University of California, Irvine, USA; Yale University, USA.

2. Collaborazione con WHO, ECDC, Instituti Zooprofilatici, Instituto Superiore di Sanità e ASL.
3. Consorzio con EU Infrastructure INFRAVEC.

Il gruppo ha partecipato attivamente a diversi consorzi e iniziative internazionali, in relazione al sequenziamento e 
annotazione dei genomi, trascrittomi e proteomi di Glossina spp., Aedes albopictus e Ceratitis capitata.
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